
动物科学技术学院申请博士、硕士学位研究生 

通过学位答辩资格审查公示 

（2026 年秋季） 

 

以下申请博士、硕士学位研究生，通过学位申请资格审核、专家评阅、答辩资格审核。拟

进入学位答辩环节（博士学位成果的创新内容及评阅意见、答辩资格审查表见附件），名单公告

如下：  

序号 学科专业 研究生姓名 学生类型 年级 学位论文/实践成果题目 

1.  畜牧学 刘权辉 学术博士 2021 级 
基于化学重编程与 3D 生物打印的体外

乳腺生物反应器构建研究 

2.  畜牧学 陈亚玲 学术博士 2022 级 
环状 DNA eccDNA-343 作为增强子调控

水牛肌肉发育的机制研究 

3.  畜牧学 宋新辉 学术博士 2022 级 
杂交水牛等位基因特异性表达模式及其

全基因组遗传基础的研究 

4.  兽医 罗琴 专业博士 2022 级 

罗伊氏乳杆菌 CICC6118 早期干预对仔

猪肠道健康及猪轮状病毒感染保护效应

的研究 

5.  畜牧学 蒙园 学术硕士 2023 级 
EGCG 通过抑制铁死亡缓解热应激巴马

香猪空肠机械屏障损伤的机制研究 

6.  渔业发展 韦海丛 专业硕士(全日制) 2023 级 
麻醉剂 MS-222 在吉富罗非鱼成鱼长途

运输中的应用和生理影响研究 

7.  畜牧 窦元昊 专业硕士(全日制) 2023 级 
巴氏杀菌及超高温灭菌对水牛乳蛋白质

与代谢物变化及消化特性的影响 

公示期为三个工作日：2026 年 8 月 5 日—2026 年 8 月 7 日。 

如对上述拟进入学位答辩名单有异议，请署真实姓名，在公示期内向学院学位评定分委员会、

学院研究生办公室反映。群众如实反映意见受法律保护。 

学院学位评定分委员会主席：陆阳清 电话：3274214   Email: luyangqing@126.com 

学院学位评定分委员会副主席：韦祖樟 电话：3231466   Email：zuzhangwei@163.com 

学院研究生办公室       电话：3236913      Email：dkyyjs@163.com 

 

                                                   动物科学技术学院 

                                                   2026 年 8 月 4 日 
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博士答辩资格简况表  

学  院  动物科学技术学院  
学科专业  

（研究方向）  
畜牧学  动物繁殖学  

研究生姓名  刘权辉  入学日期  2021 年 9 月  指导教师  黄奔  

学位成果类型  □√学位论文    □实践成果 （成果形式：学位论文）  

学位成果题目  基于化学重编程与微流控的乳腺类器官构建及其生物反应器模型研究  

答辩地点  
亚热带农业资源保护与利用国

家重点实验室北 107 室  
答辩时间  2026 年 8 月 11 日  

主要研究内容及重要结论（ ≤300 字）：  

本研究以山羊耳缘成纤维细胞为起始细胞，围绕化学重编程、类器官构建及生物反应器

模型开发开展系统研究。通过小分子筛选与比较，发现 Repsox 诱导的细胞在增殖能力、类

器官形成效率及体内重建能力方面优于 LDN193189，筛选出 Repsox-6d 为最佳种子细胞。

以此为基础，优化培养条件建立了稳定可扩增的化学诱导乳腺类器官（ CiMOs）悬浮培养体

系。进一步利用微流控技术制备 HAMA 核壳微球（ HCSMs），实现类器官的高效封装与长期

培养，显著提高了类器官均一性、形成效率和泌乳功能。最后构建了稳定表达 hSOD1 的工

程化类器官，验证了其体外分泌及体内移植后的存活整合能力。本研究建立了从体细胞诱

导、类器官构建到生物反应器模型验证的完整技术路线，为乳腺类器官标准化培养及乳源性

蛋白体外生产提供了新策略。  

创新点内容：  

（ 1）提出了基于化学小分子诱导的山羊乳腺上皮样细胞获取策略，为乳腺功能细胞体外来

源不足的问题提供了新的解决思路。  

（ 2）将化学重编程获得的乳腺上皮样细胞用于乳腺类器官构建，建立了由体细胞诱导、类

器官形成到功能评价的连续技术路线。  

（ 3）构建了基于 HAMA 微流控核壳微球的乳腺类器官培养体系，提高了类器官制备的一致

性和培养稳定性，为乳腺类器官标准化构建提供了新的工程化方法。  

（ 4）初步建立了表达外源 hSOD1 的工程化乳腺类器官模型，验证了化学诱导乳腺类器官用

于体外乳腺生物反应器模型开发的潜在可行性。  

注：本页不足可增页，增页后存档时应双面打印 

  

 



 

 

 

 

博士答辩资格简况表  

学  院  动物科学技术学院  
学科专业  

（研究方向）  
畜牧学  动物繁殖学  

研究生姓名  陈亚玲  入学日期   2022 年 9 月  指导教师  李湘萍研究员  

学位成果类型  ☑学位论文    □实践成果 （成果形式：                       ）  

学位成果题目  环状 DNA eccDNA-343 作为增强子调控水牛肌肉发育的机制研究  

答辩地点  国家重点实验室北 107 室  答辩时间  2026 年 8 月 11 日  

主要研究内容及重要结论（ ≤300 字）：  

 

本研究以胎儿期和成年期水牛骨骼肌为对象，整合 Circle-seq、ATAC-seq 和 RNA-seq 多组学技术，系统绘

制水牛骨骼肌 eccDNA 全景图谱，结合染色质可及性与转录组特征筛选出关键候选分子 eccDNA-343。利用连

接辅助小环积累（LAMA）技术体外合成 eccDNA-343 环状 DNA 实现过表达，并通过 CRISPR/Cas9 靶向其连

接位点进行敲低。联合 Hi-C、3C-PCR、DNA pull-down 及 FISH 等方法，从环状结构验证、增强子活性、细胞

表型和远程染色质互作四个层面，解析 eccDNA-343 的生物学功能与调控机制。结果表明，eccDNA-343 通过

远程空间互作协同调控 EVI5、GFI1 和 MTF2 三个靶基因，显著抑制成肌细胞增殖与分化；核内共定位证据支

持其发挥移动增强子功能。本研究首次揭示了水牛骨骼肌发育中 eccDNA 作为增强子的功能特征与三维调控网

络，填补了 eccDNA 在水牛肉用性状调控领域的研究空白。 

 

创新点内容：  

EccDNA 作为移动增强子，可通过三维构象远程调控基因转录，在真核生物基因表达调控中发挥关键作用，

但其在畜禽肌肉发育特别是水牛肉用性状调控领域的研究尚处起步阶段。本项目首次将 Circle-seq 与三维基因

组学技术联合应用，系统鉴定水牛骨骼肌来源的环状 DNA 并注释其调控元件特征，以具备增强子功能的

eccDNA-343 为切入点，从三维染色质构象视角出发，多层次解析 eccDNA-343 作为移动增强子远程调控靶基

因的分子机制，丰富了该生物学过程的认知，这不仅是理论研究上的创新，也是研究思路上新的尝试。 

注：本页不足可增页，增页后存档时应双面打印 

  

 



 

 

 

 

博士答辩资格简况表  

学  院  动物科学技术学院  
学科专业  

（研究方向）  
畜牧学  动物繁殖学  

研究生姓名  宋新辉  入学日期  2022 年  9 月  指导教师  刘庆友  

学位成果类型  R 学位论文    □实践成果 （成果形式：                       ）  

学位成果题目  

A Mult i ‑Tissue Transcriptomic Atlas of River Buffalo with a Focus on the  

Genetic Underpinnings of  Lactation Performance Across Four Lactation Stages 

in  the Mammary Gland  

答辩地点  
广西大学国家重点实验室 107

室  
答辩时间  2026 年 8 月 11 日  

主要研究内容及重要结论（ ≤300 字）：  

本研究整合转录组、表观组、三维基因组及重测序数据，系统构建了河流型、沼泽型及其杂交 F1 代水牛

的多组织基因表达图谱、顺式调控元件图谱和三维基因组结构，并解析了杂交 F1 代的等位基因特异性表达

（ASE）模式。重要结论：鉴定出 10,874 个组织特异性基因及大量启动子、增强子和开放染色质区域；超级

增强子和活性启动子显著上调关联基因表达；乳腺与肌肉间 A/B 区室转换具有组织功能特异性；水牛启动子

和增强子在人类中具有较高序列及功能保守性；遗传类型间的基因差异表达与启动子/增强子 H3K27ac 修饰

差异相关；ASE 呈父源偏向性，筛选出 B4GALT1、PPARG、ACTN3、MYOF 等与产奶、产肉相关的候选基

因，为水牛分子育种和杂种优势研究提供重要资源。 

创新点内容：  

（ 1）系统绘制了水牛多遗传类型、多组织的基因表达谱、全基因组顺式调控元件图谱及三

维基因组结构，显著丰富了水牛基因组功能元件的注释信息，为分子育种提供了重要资源，

同时也拓展了 ENCODE 计划在农业动物领域的物种覆盖范围。  

（ 2）整合全基因组重测序、组蛋白修饰及转录组等多组学数据，首次系统解析了河流型与

沼泽型水牛品种分化的遗传与表观遗传协同机制，揭示序列变异与表观修饰协同驱动品种

分化的分子机制，为深入阐明水牛表型差异的调控基础提供了多层次证据。  

（ 3）首次利用河流型与沼泽型水牛杂交 F1 代进行等位基因特异性表达分析，获得 F1 水牛

杂交优势产生的候选基因和顺式调控元件，有效区分了父母源等位基因的表达贡献，为解析

F1 水牛产奶量和肉用性状提升背后的分子机制提供了独特视角，为水牛分子标记辅助育种

及杂种优势利用提供了重要候选分子标记。  
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博士答辩资格简况表  

学  院  动物科学技术学院  
学科专业  

（研究方向）  

兽医 

（ 动物疫病防控与检疫 ） 

研究生姓名  罗琴  入学日期  2022 年 9 月  指导教师  兰干球  教授  

学位成果类型  ☑学位论文    □实践成果 （成果形式：                       ）  

学位成果题目  
罗伊氏乳杆菌 CICC6118 早期干预对仔猪肠道健康及猪轮状病毒感染  

保护效应的研究  

答辩地点  动科院 302 会议室  答辩时间  2026 年 8 月 12 日  

主要研究内容及重要结论（≤ 300 字）：  

一、主要研究内容： 1、 L.  reuteri  CICC6118 的益生特性及其早期干预对哺乳仔猪生

长、免疫、抗氧化及肠道屏障功能的影响； 2、 L.  reuteri  CICC6118 早期干预对哺乳仔猪肠

道菌群结构及代谢物的影响； 3、 L.  reuteri  CICC6118 对感染猪轮状病毒仔猪的保护效应；

4、基于宏基因组学分析 L.  reuteri  CICC6118 对感染猪轮状病毒仔猪肠道菌群结构与功能

的影响； 5、基于转录组学分析 L. reuteri  CICC6118 对猪轮状病毒感染仔猪肠道的保护作

用。  

二、重要结论： 1、 L.  reuteri  CICC6118 具有良好的益生特性及早期干预能促进哺乳仔

猪生长性能、降低腹泻率并增强肠道屏障功能； 2、 L.  reuteri  CICC6118 早期干预对哺乳仔

猪肠道稳态及代谢谱的调控规律具有肠段特异性； 3、 L. reuteri  CICC6118 对仔猪感染猪轮

状病毒具有预防和治疗的双重保护作用； 4、 L. reuteri CICC6118 预防性和治疗性干预可有效重

塑肠道菌群结构与功能，且预防效果优于治疗组； 5、 L. reuteri CICC6118 预防性和治疗性干预

对感染猪轮状病毒仔猪的宿主应答机制具有肠段特异性及干预时序依赖性。  

 

创新点内容：  

1、明确了 L. reuteri CICC6118 在仔猪出生后连续 3 d 与 7 d 早期短期干预对哺乳仔猪生长、腹泻、免疫

及肠道健康的影响存在干预时长依赖性差异，获得了生产实践中可操作性较强的 L. reuteri CICC6118 初步应

用方案，为养猪生产实践中科学选择干预时长、完善益生菌应用方案以及降低仔猪腹泻方面提供了理论依

据。 

2、利用全长 16S rRNA 测序与代谢组学技术整合分析了多肠段微生物及代谢物特征，揭示了 L. reuteri 

CICC6118 可在仔猪肠道内有效持续定植且回肠为最敏感响应肠段，从多肠段微生物-代谢层面系统阐明了早

期干预可重塑菌群结构、调节代谢功能及维持肠道稳态的调控作用。 

3、证实 L. reuteri CICC6118 对仔猪感染 PoRV 具有预防与治疗的双重保护效应，且效应呈现肠段特异

性和时序依赖性。预防性干预可全面提升肠道代谢防御能力，治疗性干预侧重修复菌群结构与屏障功能，

揭示了早期干预窗口的关键作用，为 PoRV 差异化防控策略提供了理论依据。 
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